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1. Kairéje juostoje: + > DNA / RNA sequence > New DNA / RNA sequence

2. [CREATE NEW skiltyje] Uzvadinkite dokumenta (Name*); pasirinkite sekos tipa
(DNR / RNR); pasirinkite topologijg - ziediné (circular ) / linijiné (linear) > Create

3. SEQUENCE MAP lauke jkopijuokite / rasykite nukleotidy seka

1. Kairéje juostoje: + > DNA / RNA sequence > New DNA / RNA sequence
2. [IMPORT FROM DATABASE skiltyje] |kopijuokite sekos kodg (Genbank) arba
geno pavadinimg (pvz., HBB); pasirinkite organizma (Human) > SEARCH

> pasirinkite cDNA arba Genomic sequence > Import
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1. Pazymékite transliuojamus nukleotidus

2. CREATE > TRANSLATION > {forward / reverse}
3. {jei norite, keiskite nustatymus ar Zyméjimus}

4. Lentelés apacioje paspauskite Save

1. Pazymeékite kei€iamus nukleotidus
2. Klaviatdroje suveskite naujus nukleotidus > Enter / Esc



