
Genetinio kodo rašymas

Įsiregistruokite į
Benchling sistemą https://benchling.com/

Susikurkite naują
DNR/RNR
dokumentą

1. Kairėje juostoje: + > DNA / RNA sequence > New DNA / RNA sequence

2. [CREATE NEW skiltyje] Užvadinkite dokumentą (Name*); pasirinkite sekos tipa
(DNR / RNR); pasirinkite topologiją - žiedinė (circular ) / linijinė (linear) > Create

3. SEQUENCE MAP lauke įkopijuokite / rašykite nukleotidų seką

Įsikelkite seką iš
duomenų bazės

1. Kairėje juostoje: + > DNA / RNA sequence > New DNA / RNA sequence
2. [IMPORT FROM DATABASE skiltyje] Įkopijuokite sekos kodą (Genbank) arba
geno pavadinimą (pvz., HBB); pasirinkite organizmą (Human) > SEARCH
> pasirinkite cDNA arba Genomic sequence > Import

Analizuokite seką

Rodyti / slėpti transliacijos
rezultatus

Rodyti / slėpti elementų
pavadinimus ir žymas

Rodyti / slėpti restrikcijos
komplementarią grandinę

Rodyti / slėpti restrikcijos
endonukleazių taikinius

Rodyti / slėpti atvirojo
skaitymo rėmelius

(baltymus) 

Atlikite DNR sekos
transliaciją

1. Pažymėkite transliuojamus nukleotidus 
2. CREATE > TRANSLATION > {forward / reverse}
3. {jei norite, keiskite nustatymus ar žymėjimus}
4. Lentelės apačioje paspauskite Save

Redaguokite DNR 1. Pažymėkite keičiamus nukleotidus 
2. Klaviatūroje suveskite naujus nukleotidus > Enter / Esc


